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Der Steinbock wurde durch Überjagung an den Rand der Ausrottung gedrängt und galt im fast gesamten Alpenbogen, inklusive 
der Schweiz, ab der zweiten Hälfte des 19. Jahrhunderts als ausgestorben. Nach der erfolgreichen Wiederansiedlung Anfang des 
20. Jahrhunderts leben heute wieder um die 50 000 Steinböcke verteilt über den Alpenbogen. Obwohl sich der Bestand weit-
gehend erholt hat, zeigen rezente Steinbockpopulationen eine tiefe genetische Diversität (Biebach and Keller, 2009, 2010) und 
man hat genetische Signale von Einkreuzungen mit Hausziegen gefunden (Grossen et al., 2014). Bis heute ist allerdings nicht 
klar, wie die genetische Zusammensetzung des Steinbocks vor der Fast-Ausrottung ausgesehen hat. 

Die als Pilotprojekt lancierte Studie hat deshalb zum Ziel: 
1) die vor der lokalen Ausrottung vorhandene genetische Diversität der Art und 
2) die demographische Vergangenheit zu rekonstruieren sowie 
3) die Schätzung des Hybridisierungszeitpunktes mit domestizierten Ziegen zu erleichtern. 

In Zusammenarbeit mit verschiedenen Institutionen, darunter auch der Archäologische Dienst Graubünden, werden in der ak-
tuellen Projektphase entsprechende Präparate und Fundstücke ausfindig gemacht, beprobt und anschliessend genetisch ana-
lysiert. 
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